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Evolution du volume de données au CRCT
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Le cancer : hétérogénéité à tous niveaux
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Single Cell RNAseq et hétérogénéité cellulaire
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Signi�cation biologique : Single-Cell Signature Explorer

Logiciels libres pour le Single-Cell RNAseq (Nucleic Acids Res. 2019 Jul 11,
PNAS 2019 Jun 11, https://sites.google.com/site/fredsoftwares/products)

Les calculs sont e�ectués sur CALMIP.
Frédéric PONT | CRCT Pôle Technologique 6 / 14

https://sites.google.com/site/fredsoftwares/products


Utilisation des clusters de calcul en cancérologie | Logiciels

Calcul des scores des fonctions biologiques sur cluster

Frédéric PONT | CRCT Pôle Technologique 7 / 14



Utilisation des clusters de calcul en cancérologie | Exemple 1

Pro�l métabolique de 6 tumeurs du poumon
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Réduction de la tumeur (LAM) après di�érents traitements

LDAC : chimiothérapie. VEN : inhibiteur BCL2
source : Claudie BOSC, Jean-Emmanuel Sarry, CRCT (2019)
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Impact du traitement sur les clones tumoraux

LDAC : chimiothérapie. VEN : inhibiteur BCL2
source : Claudie BOSC, Jean-Emmanuel Sarry, CRCT (2019)
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Caractérisation des deux clones résistants au traitement

LDAC : chimiothérapie. VEN : inhibiteur BCL2
source : Claudie BOSC, Jean-Emmanuel Sarry, CRCT (2019)
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Bilan et Perspectives

Le Single Cell RNAseq est la technique la plus puissante pour explorer
l’hétérogénéité des tumeurs.

Une technique en plein développement avec de nombreuses variantes,
et des besoins en calcul de plus en plus importants.

Les clusters de calcul GénoToul et CALMIP apportent un gain très
important en productivité et libèrent notre serveur local pour des
tâches interactives.

Les besoins en calcul de la recherche en cancérologie au CRCT sont en
pleine expansion.
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